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  病原微生物对人类是一 个持续的威胁，特别是随

着新技术如单倍体及无关 供者异基因造血干细胞移

植(allogeneic hematopoietic stem cell transplantation,

allo-HSCT)的开展和新型免疫抑制剂的使用，出现了

较 多 对 抗 生 素 耐 药 的 细 菌 和 免 疫 功 能 低 下 的 个

体[1-2]。人体有多种微生物（通常称为微生物群）定

居 ，胃 肠道拥有最大的微生物群落，估计有100～

150万亿微生物[3]，被誉为人类“第二基因组”。肠道

菌群对宿主具有多种作用，例如影响宿主免疫系统发

育，影响食物的消化，必需氨基酸、次生代谢产物、短

链脂肪酸和维生素的合成，调节宿主的免疫反应等。

在健康人体内，肠道菌群是肠道黏膜免疫的重要组成

部分，有益菌、中性菌和致病菌构成微妙的平衡关系，

组成保持人体健康所必需的功能稳态[4]。
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